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Dans ce projet nous explorons dans quelle mesure des pores de taille nanométrique peuvent étre utilisés pour la
micromanipulation d’oligonucléotides. Plus particulierement nous montrons que de tels pores peuvent sonder a
I'échelle de la molécule unique les structures secondaires (et potentiellement tertiaires) d’oligoméres simple brins.

Nous tentons de mettre en évidence les mécanismes de dézippage et de repliement séquentiel d’oligoméres lors de leur
translocation au travers d’un pore unique.

Enfin nous cherchons a mettre en évidence I'importance structures de type « nceud » dans la compétition d’hélice
terminatrice ou anti terminatrice lors de la synthése de 'ARN

2. Mise en évidence du caractére séquentiel de I'ouverture d’'un oligonucléotides par un nanopore.
3. Développement d’'un modele théorique de I'ouverture par nanopore

4. Etude du role géométrique joué par le vestibule.

5. Création d’un réseau de régulation tout ARN basé sur des échanges entre structures nouées.
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Perspectives: développer un biocapteur a base de nanopore pour I'étude des structures dARN
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